EXBHARAE LTXNEFE 2D BRHABMEAA REHBBNEL RS
-~ EFEA(40% 0 B 2%)

L MR EARaTE A2 7 (A) ARG A —REF B E S T eh# (nucleic acid) A7
(B) "L EmEme AR £k ARE4E > FHIE intron; Bfméa AR % EREA intron (C)
AR ®EAESF (promoter) » KA ETAXEE 5 RA 3% ; (D) &84t (phosphorylation) %
ARRFT RS A -

2. DNA £ —RAKBRTATFEES? (A) EE(B) 8F:(C) XHE (D) F—& -

3. &8 % EHuF(SDS-PAGE ) & & fm A SDS ( sodium dodecyl sulfate ) » A H sy F T8 49k 2 (A)
HEGHEM (denature ) s (B) EE G HARARBEE I FERIIH (O REEGEFRAARAEAE
A B A B P47 (D) 4E disulfide bond B 2 s B & F &4 o

4. F R, FHA REE T £HHE glycolysis LA citric acid cycle ¥ & A g9 AE 40 » LU E FH
KT T B9 (A) ATP; (B) NADH ; (C)GTP ; (D) L% 2 -

5. nucleic acid 47 5.4 F 59— 862 2 (A) phophodiester bond ; ( B) peptide bond ; (C) glycosidic bond »

6. B# enzyme B4 » FIMTH AT (A) TABARELRIEFT K 6hiE4use 5 (B) RBRKR S ¥ 5
HBAKIEE § (C) ERFRIETHREFEEAT? 282 (D) AABE—1 -

7. RO EHRBAT ARG EGENF S TomELEE? (A) BREM(B) mEHM; (C) &
(D) AEBE -

8, T H NN 4 ERA? (A) DNA; (B) RNA ; (C) protein ; (D) polysaccharide »

9. FH EAE  TESEE? (A) Aspartic acid ; (B) Glycin ; (C) Serine ; (D) Arginine

10 FRMTETUAER G T 4&4# 2?2 (A) disulfide bond; (B) hydrogen bond ; (C) hydrophobic force ;
(D) amino acid sequence ; (E) A %% o

11.F 5|9 — 48 F > cytosol I3 ( F 4 %48 organelle) a9 B St 2 (A) Ca* 5 (B) Na™; (O)
K";(D)CrI'-

12 F 5 — TR ARoWEE T RAE ? (A) Western blot ; ( B ) Northern blot ; ( C ) Southern blot ;
(E)PCR-

13.4&#% International Union of Biochemistry and Molecular Biology » # %4 m &K% ? (A)4:(B) 5

(C)6:(D)7-




14.7 iff DNA £ RNA #4803 » ToTHAIE? (A) DNABEEME - RNAAFRHDNA E#
WA I(B) DNAZ&EHE ribose FLLRNADP THEHERF (C)RNAZ#H—BHDNAM#% (D)
—AAEEECLLAHERADNA  BUEAEKRAELERNA -

15— K B & 5 A ¥ pipetman R &4 T 7 —#&HBX? (A)P2;(B) P55 (C)HPI0O; (D) P20~

16.FBmEN— MM AEZR M TR (plasmid) DNA? (A) UPCR#AHE ;(B) &4 (C) #
N RBREE (D) g Hmpgl -

17.7F 9] 48 3 48 4-F (monomer ) & K NRAfTHE#E ? (A) nucleotide>amino acid ; ( B ) ribose
>nucleotide ; ( C ) nucleoside>nucleotide ; ( D) ABC & {EH4REF > ¥4k B AR EHEF oY amino acid,
nucleotide/nuceloside % & ribose REMAF » BB EAE .

18.F $|9F—% 4 % sugar #2 lipid £ 9B A2 7 (A ) acetyl-CoA s ( B ) pyruvate s ( C ) lactate; (D)
glycerol -

19. 4a f 32 0% » W —4E T B3z K (culture medium) FRERWw2 ? (A) &iF s (B) &4%
#% ; (C) NaHCO;: (D) ATP -

20.KBRBATH  H—HFHASEN? (A) THREIFEHZX(B) REFRMOBE—HTFP
A (C) B—RERETHIFEMNE ; (D) — R0 t-test Rpta M BIF 3t -

=~ AL (409 0 BEH2%)

1. B REAREAN L FEANEMBGEXEFLE > o 5 DNA EA e HBE

transformaiton © J& FA L EGH HEARLF E 0L ;% plasmid DNA 3% A v 2L 38 4a
B S RBREXHEREAHE BL o

2. F 5| £ 4L RJE & fa B P ] G 34T 2

Glycolysis: __ Citric acid cycle: ; Lipid peroxidation: ; Electron transfer
chain: ; Transcription: °

3. ABEREATHERFTEEBR? TR E nupleotide 7 XARBAHBEEXER (RIE
small RNA K B #53 ) ? HlAmieR SERkem?

4. mEGEEHRERA S (BE) 7 BDNAEKRERF—EE (BL) 7

5. 18 mg/ml # glucose (MW=180)48 & R % > uM? , % %2

6. — % paper & 7 Title #2 Materials and methods #} » 38 &, 44 & B3 4 2 . N




= %54 (20%)
L. SFRGEFUAE T DA TE RN AW T B ? (4%)
2. DNA - protein & £ & ? JofTC i8R B 7 (6%)
3. — R B TR LWL 7 (4%)
4. FHABEXEHEOER?  REL TR RAREIR M T/4ERLZ ?(3%)

S. ARAMELBALEFARR?  RRELEA T BasF RRB TR 7 (3%)




